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	تعداد واحد: 1 واحد تئوری
	فارسی: مبانی بیوانفورماتیک
	
نام درس

	هم‌نیاز: بیوانفورماتیک و شبیه سازی مولکولی
	لاتین: 
Practical of Bioinformatics and Molecular Modelling    
	

	شماره تلفن دفتر کار: 02331533360
	مدرس: فاطمه خاکدان

	منزلگاه اینترنتی: 
	پست الکترونیکی:f.khakdan@semnan.ac.ir 

	برنامه تدریس در هفته: شنبه ها (ساعت 17-15)، یک شنبه ها (15-13) و 17-15، تا قبل از 15 فروردین در سامانه امید-پس از 15 فروردین به صورت کلاس حضوری

	اهداف درس: 
هدف این درس، آشنا شدن دانشجویان دوره کارشناسی زیستشناسی سلولی و مولکولی با روشهای تحلیل و استنباط از اطلاعاتو دادههای ژنومیکس و پروتئومیکس، از طریق بانکهای اطلاعاتی و نیز پردازش فرضیه ها، آزمون آنها و ارائه فرضیه های جدیداست. از طرفی با استفاده از پایگاهها و نرمافزارهای شبیه سازی مولکولی، آمادگی لازم جهت رسیدن به مدلهای مولکولی واقعی راتمرین میکنند. دانشجویان پس از گذراندن این درس با کاربرد استفاده از رایانه و شبکه به تحلیل مجموعه های بزرگ اطلاعات حاصل از توالی ها و
ساختارها می پردازند و فهم عمیقتری از ساختارهای مولکولی و شکل گیری آنها بر اساس قوانین مولکولی کسب خواهند نمود.

	روش ارائه درس:
استفاده از نرم افزار پاورپوینت، دسترسی به نرم افزارهای مرتبط به طور مستقیم از روی Desktop و آموزش مستقیم آن


	
	امتحان پایانی 
	امتحان های میان ترم (مباحث تئوری و تمرین)
	تعامل دانشجو با استاد ضمن ارائه درس 
	تمرین های کلاسی 
	نحوه ارزشیابی

	
	13 نمره
	4 نمره
	1 نمره
	2 نمره
	درصد نمره

	
دانشجو حتما باید به سوالاتی که در کلاس پرسیده می شود پاسخ دهد (تعامل با استاد اهمیت دارد)
تمرین هایی که هر جلسه داده می شود انجام دهد. 


	قوانین درس

	1. Campbell, A.M. Heyer, L.J. (2006). Discovering genomics, proteomics, & bioinformatics. Pearson Higher Ed, USA.
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3. Philip E. Bourne and Helge Weissig (2003). Structural bioinformatics. John Wiley & Sons publication
	منابع و مآخذ درس

	نیمسال دوم 
	نيم‌سال‌هاي ارائه درس




بودجه‌بندی درس
	شماره هفته آموزشی
	مبحث
	توضیحات

	1
	مقدمهای بر درس، اهداف، تعاریف مقدماتی، ساختار درس، بانکهای اطلاعاتی، کاربردها
	اهداف درس، روش‌هاي ارائه درس،  روش‌های ارزشیابی درس، قوانین درس، منابع و مأخذ و اصطلاحات آماری برای دانشجويان توضیح داده می‌شود.

	2
	   ورود به پایگاه داده NCBI  و نحوه استفاده از منابع مختلف آن   Blast و Entrez 
	

	3
	کار با Gene bank و بانکهای اطلاعاتیSNP ها،  EST ها و STS ،GOG  ها 
	انجام تکلیف 

	4
	کار با پایگاه داده PDB  و آشنایی با ابزارهای PSI-Blast ،EBI/SignalP  و Expasy/Protscale 
	انجام تکلیف

	5
	کار با نرم افزارهای نمایش مولکولی به عنوان مثال VMD  و بررسی ساختارهای پروتئینی و محاسبه ویژگیهای ساختاری آنها، بلوکهای پایه ای ساختاری (آمینواسیدها)،  ساختار ثانوی، نیروهای رانش تاخوردگی، بن مایه ها (Motifs)، ساختارهای ابرثانویهSuper secondary structure) )،  حوزه ها (Domain) 

	انجام تکلیف

	6
	مدلسازی همساخت Homology modeling 

	انجام تکلیف

	7
	ردیف‌خوانی کلی (Global alignment)، پارامترهای Gap penalty و ماتریس‌های ارزش‌گذاری پروتئین
	انجام تکلیف

	8
	مدل‌سازی مولکولی با HyperChem و بررسی پارامترهای دخیل در شبیه‌سازی مولکولی
	انجام تکلیف- میان ترم

	9
	بررسی اثر قوانین مولکولی بر اجرای شبیه‌سازی مولکولی و بررسی انواع Force Fields
	انجام تکلیف

	10
	کار مقدماتی با سیستم عامل لینوکس
	انجام تکلیف

	11
	کار مقدماتی با نرم‌افزار GROMACS
	انجام تکلیف- میان ترم

	12
	بررسی مقدماتی پارامترهای حاصل از شبیه‌سازی مولکولی
	انجام تکلیف

	13
	امتحان پایانی
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